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GFTR GTVEDM.GDGKIV APTAS ALGGT VVSSSKIQLAR ...... .. TSEIA
GFTREBETVEDM.GDGKIVEMAPTASEALG[ETHE KYT VVSSSKIQLAR ...... .. TSEIA
GFTREETVEDM. GDGKIV APTAS ALGGT KY§§ D ABGVVSSSKIQIMARL. . . ... .. TSEIA
TLAQEEVDVAANDLGAIDS. .ALA SSPTLYSET . FDADSSIDGGI TEFRA. .. ... ..PAT.A
KEVP GVAADANKLGTIA.KPDPAD GT DISTLESETMGGAGPKNK[EK IRNTINEAT . .DEQEI
.FTBMATSSVCATYSIDA.FTETD.GA[EKETC.TLKGN. .PKIATKIMEINS. . .. .. . .PTEBRL
.Q ¢ LSSST.TR..CGM.SVTAT. .TIVC .NLKG. NA KVANKNMTISSAT . .DAKMK
.. Y@EITDST.SY..CD DLDT. ADGHIEC TAKGGNA KEFD[EKTEAT)I®N)A . . . . .. .DAKMK
.. .FlEIGAST.NY..CTM.TLIAT.AT[ESHTC. TTQNGMPDRFNGKTIT ...... .DSRMK
FDSAN[ELDGKYFAPG...G. .VTVTPDT[¢ARINTIA A ANA[CKTMT TPTVIAASGQISTW CAPGAANGIETRRL
VGV.QEISASNATTNVATA..TCG SSAGQIIV MD TTKAKGANITLTPT YAS. .DKKMV
........ SPAATPNVAS LAIG . N[¢VERT I e AAGGGTIV WPTLQAN. DV T|18Ne GGT...LLAK R
........ SPAATPNVQS AIG . N[¢VERT I e AAGGGTII UWPTLQAN. DVTIIBR&RGGT . . . LLAKMR
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