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MKYDLTTQDSTIKRNNAINDKDFEKLVMDLQPLIIRRIKTFGFNHYDLEDLYQEILIRMYRSVQTFDFSGEQPFTNYVQCLITSV
MKYDLTTQDSTIKRNNAINDKDFEKLVMDLQPLITIRRIKTFGFNHYDLEDLYQEILIRMYRSVQTFDFSGEQPFTNYVQCLITSV
MKYDLTTQDSTIKRNN INDKDFEKLVMDLQPLITRRIKTFGFNHYDLEDLYQEILIRMYRSVQTFDFSGEQPFTNYVQCLITSV

NV AYLATIR O AROELMANEL B S YL EARAEIAL AR

KYDYLRKYLATNKRMDNLINEYRVTYPCAIKRYDVENNYLNKLAIKELIRQ KYLSAFEKDVMYLMCEQYKPREIAQLMHVKEKY|
KYDYLRKYLATNKRMDNLINEYRVTYPCAIKRYDVENNYLNKLAIKELIRQFKYLSFEKDVMYLMCEQYKPREIAQLMHVKEKY
KYDYLRKYLATNKRMDNLINEYRVTYPCAIKR DVENNYLNKLAIKELICQFKYLSAFEKDVMYLMCEQYKPREIAQLMHVKEKV

VAR KR

IYNATQRCKNKIKRYFKMI 189
IYNATIQRCKNKIKRYFKMI 189

TYNATQRCKNKIKRYFKMI 189
N

K| non conserved
B similar
>50% conserved

170
170
170



