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PR ML, JALEKOAT A LR SRTHAOD DR Ve UGS LAERIL
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MMDKLEKQAYTCPACGGQLHLRQGPSVRTHFAHKSLKDCDFFFENESPEHLANKESLYHWLKKETKVQL
BRDKLEKQAYTCPACGGQLHLRQGPSVRTHFAHKSLKDCDFFFENESPEHLANKESLYHWLKKETKVQL

RDKLEKQAYTCPACGGQLHLRQGPSVRTHFAHKSLKDCDFFFENESPEHLANKESLYHWLKKETKVQL

MADKLEKQAYTCPACGGQLHLRQGPSVRTHFAHKSLKDCDFFFENESPEHLANKESLYHWLKKETKVQL
BDKLEKQAYTCPACGGQLHLRQGPSVRTHFAHKSLKDCDFFFENESPEHLANKESLYHWLKKETKVQL
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