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MAKKKATFVCQNCGYNSPKYLGRCPNCGSWSSFVEEVEVAEVKNARVSLTGERRKTKPMKLAEVTSINVNRTKTEMEEF
MAKKKATFVCQNCGYNSPKYLGRCPNCGSWSSFVEEVEVAEVKNARVSLTGEMSRKTKPMKLAEVTSINVNRTKTEMEEF

MAKKKATFVCQNCGYNSPKYLGRCPNCGSWSSFVEEVEVAEVKNARVSLTGEMMMKTKPMKLAEVTSINVNRTKTEMEEF
MAKKKATFVCQNCGYNSPKYLGRCPNCGSWSSFVEEVEVAEVKNARVSLTGEMSMKTKPMKLAEVTSINVNRTKTEMEEF
MAKKKATFVCQNCGYNSPKYLGRCPNCGSWSSFVEEVEVAEVKNARVSLTGESRKTKPMKLAEVTSINVNRTKTEMEEF

MAKKKATFVCQNCGYNSPKYLGRCPNCGSWSSFVEEVEVAEVKNARVSLTGEMSMKTKPMKLAEVTSINVNRTKTEMEEF
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MBSl I BFNYGSVSQVRE[@TAELM)S AKT|SQYIIFIFIVGHVTKEG AGPRJRLEHMVDTVLYF
AEVERIQPDFLIIDSIQTIMSPEISGVQGSVSQVREVTAELMQLAKTNNIAIFIVGHVTKEGTLAGPRMLEHMVDTVLYF
AEVERIQPDFLIIDSIQTIMSPEISGVQGSVSQVREVTAELMQLAKTNNIAIFIVGHVTKEGTLAGPRMLEHMVDTVLYF

AEVERIQPDFLIIDSIQTIMSPEISGVQGSVSQVREVTAELMQLAKTNNIAIFIVGHVTKEGTLAGPRMLEHMVDTVLYF
AEVERIQPDFLIIDSIQTIMSPEISGVQGSVSQVREVTAELMQLAKTNNIAIFIVGHVTKEGTLAGPRMLEHMVDTVLYF
JNEVERIQPDFLIIDSIQTIMSPEISGVQGSVSQVREVTAELMQLAKTNNIAIFIVGHVTKEGTLAGPRMLEHMVDTVLYF

AEVERIQPDFLIIDSIQTIMSPEISGVQGSVSQVREVTAELMQLAKTNNIAIFIVGHVTKEGTLAGPRMLEHMVDTVLYF
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EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNE GIFEMBANRGLIEVLNPS FLEERSEG BGSSIpwd MEGTRPILYYE
EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNE GIFEMPANAGLIEVLNPS FLEERBEG EAGSSIpyd MEGTRPIL|YE QAL
EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNEIGIFEMQSGGLVEVLNPSQVFLEERLDGATGSSIVVTMEGTRPILAEVQALVTPTMF
EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNEIGIFEMQSGGLVEVLNPSQVFLEERLDGATGSSIVVTMEGTRPILAEVQALVTPTMF

EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNEIGIFEMQSGGLVEVLNPSQVFLEERLDGATGSSIVVTMEGTRPILAEVQALVTPTMF
EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNEIGIFEMQSGGLVEVLNPSQVFLEERLDGATGSSIVVTMEGTRPILAEVQALVTPTMF
EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNEIGIFEMQSGGLVEVLNPSQVFLEERLDGATGSSIVVTMEGTRPILAEVQALVTPTMF

EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNEIGIFEMQSGGLVEVLNPSQVFLEERLDGATGSSIVVTMEGTRPILAEVQALVTPTMF
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GNiy RNEATG DEBINRWYSL MAVLEKRGLLLQNQDAYLKAGGVKLDEPAIDLA ||
GNly RWEATG DEINRYYSL MAVLEKREGLLLQNQDAYLKWAGGVKLDEPAIDLA |
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GNAKRTTTGLDFNRASLIMAVLEKRAGLLLQNQDAYLKSAGGVKLDEPAIDLAVAVATIASSYKDKPTNPQECFVGELGLT]
GNAKRTTTGLDFNRASLIMAVLEKRAGLLLQNQDAYLKSAGGVKLDEPAIDLAVAVATASSYKDKPTNPQECFVGELGLT]

GNAKRTTTGLDFNRASLIMAVLEKRAGLLLONQDAYLKSAGGVKLDEPAIDLAVAVATASSYKDKPTNPQECFVGELGLT]
GNAKRTTTGLDFNRASLIMAVLEKRAGLLLQNQDAYLKSAGGVKLDEPAIDLAVAVATASSYKDKPTNPQECFVGELGLT]
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GNAKRTTTGLDFNRASLIMAVLEKRAGLLLQNQDAYLKSAGGVKLDEPAIDLAVAVATASSYKDKPTNPQECFVGELGLT
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