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NKVIL GBRILGRIDPEVRYMPNG AV[ENIISVATSE WD
NKVIL GRLGRDPEVRYMPNG AVIENIJSVATSE WiyD
NKVI VGNLG DP BMPNG AVAR

NKVI VGNLG DPE RT

YRKLAE AGQYL KG[EQRVY
YRKLAE AGQYL KG[GQRVY
SVATSESWNDK.TGER E{YTEWHRIV)y R [NAEVAGQYLRKGSIYVY
MPNG AVANISVATSESWIDK TGER EMTEWHRIV|§YR [NAEVAGQYLRKGSQVY
NKVILVGNLG DPEVRYMPNGEAVANI ' ATSESWRIDKRATGEQ ERNTEWHR V [EKLAEVAF YLRKGSQVY
NKVILVGNLG DPEVR MPNGEAVANI ATSESWRIDK TGE[N E TEWHR V [®KLAEVAG YLRKGSQVY

NKVIL GNLG DPEVRYMPEGAVANI ATSE WEDKRATGEW E TEWHR W Y[EKLAEVAG YLRKGSQVY
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