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M KTI INAGSSSLKWQLYLMPEEKVLAKGLIERIGIHSD ISTVKFEF Gji§)q8 pLNI|M HTWNAVKILLDDLI JgDIIK YDEITG
MSKTISINAGSSSLKWQLYLMPEEKVLAKGLIERIGKDDAISTVKFNGQEASETLAIKDHTAAVKILLDDLIHLDIIKSYDEITG
MSKTISINAGSSSLKWQLYLMPEEKVLAKGLIERIGKDDAISTVKFNGQEASETLAIKDHTAAVKILLDDLIHLDIIKSYDEITG

VA Vs O EELALLA LA RAERe L D VD TARRTE PRUNRY (AR

VGHRVVAGGIRYF|SESEy V [ V IBKVEEL LLAPLHNJJANAAG RAFKI} LPDITSVVVFDT FHT MPEAYRYPLPHKY TE
VGHRVVAGGTYFNESALVDSEEVIKKVEELALLAPLHNKANAAGIRAFKKILPDITSVVVFDTAFHTTMPEVAYRYPLPNKYFTE
VGHRVVAGGTYFNESALVDSEEVIKKVEELALLAPLHNKANAAGIRAFKKILPDITSVVVFDTAFHTTMPEVAYRYPLPNKYFTE

G o T S T

NISWVRKYGAHGTSH[N| VA[EEAAK Li¢ P EPJLKLIT[QHMGNGES TAVISGGSVDTSMGFTPLGGVMMGTRTGD DPA IPYLM[A}Y
NQVRKYGAHGTSHYYVAHEAAKILEKPIEKLKLITVHMGNGVSLTAVDGGKSVDTSMGFTPLGGVMMGTRTGDLDPAVIPYLMDN
NQVRKYGAHGTSHYYVAHEAAKILEKPIEKLKLITVHMGNGVSLTAVDGGKSVDTSMGFTPLGGVMMGTRTGDLDPAVIPYLMDN

TEDPTPED RUFIMESCLLGH8Ee M) e LAY R AV ADBNFTAC

TEDFITPEDIBR [BNIAESGL G S{QYSEDMR  HAAKINIAG ATLAY|2M DRINKHIGNY|MAVIENGEADAI FTAGIGENEALY
TEDFKTPEDIRRIFNNESGLLGISELSNDMREIEAATAAGNKNATLAYNMFIDRIIKHIGAYAAVMNGVDAIVFTAGIGENDAHI

TEDFKTPEDIRRIFNNESGLLGISELSNDMREIEAATAAGNKNATLAYNMFIDRIIKHIGAYAAVMNGVDAIVFTAGIGENDAHI

RS&.@HF@ | ADMEKN@KB V¥ M S#NAAKY&VW i ARDVEWIK

Rl IEISWIGED DIFEKNUEREVIGIYIS |@AAK  VLVIPTDEELVIARDVERLK)ES 396
RSEIMKHFDWLGADIVTEKNEKRPVYGVISSNAAKVKVLVIPTDEELVIARDVERLKTK| 399
RSEIMKHFDWLGADIVTEKNEKRPVYGVISSNAAKVKVLVIPTDEELVIARDVERLKTK 399
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