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MLYVALSMIVGVLWNSSKVLSTFLFILLLYIFAYYRKNKIVYAPISLFLIIFSSWYLHYSQQAIFNYINYIERNSQFNERAQVIQIQ
MLYVALSMIVGVLWNSSKVLSTFLFILLLYITYRKNKIVYAPISLFLITIFSSWYLHYSQQAIFNYINYIERNSQFNERAQVIQIQ
MLYVALSMIVGVLWNSSKVLSTFLFILLLYITYRKNKIVYAPISLFLITIFSSWYLHYSQQAIFNYINYIERNSQFNERAQVIQIQ

NLSOPCRLUATE N EE TR X R CERABIEYTALS I SO G IR

RQGSDTYKGRLSLKNEIYPFFLTNKKNFDLKKIESRNCIVKGQFKVNDNKFVTLKLQSIVVQSCLESNRSNLIEKHKQFIMNRIY]
RQGSDTYKGRLSLKNEIYPFFLT KKNFDLKKIESRNCIVKGQFKVN NKFVTLKLQSIVVQSCLESNRSNLIEKHKQFIMNRIY]
RQGSDTYKGRLSLKNEIYPFFLTNKKNFDLKKIESRNCIVKGQFKVNDNKFVTLKLQSIVVQSCLESNRSNLIEKHKQFIMNRTIY]

3R] ALTONEEHERAE i A AN Y UL LV A T

DSGIKFPDRIMALITGDVKEINEQFKERVKEIGIYHLLAVSGSHIAAIVIRLIYQPLKRLNLPLFVIKGITIIVLALFAQYTNYAP
DSGIKFPDRIMALITGDVKEINEQFKERVKEIGIYHLLAVSGSHIAAIVFLIYQPLKRLNLPLFVIKGITIIVLEJL AQYTNYAP
DSGIKFPDRIMALITGDVKEINEQFKERVKEIGIYHLLAVSGSHIAAIVFLIVYJSPLKRLNLPLFVIKGITIIVLALFAQYTNYAP

SR TLLLTRDRI LR FHPLIVDLRES L L ALOARELE LT

SAVRAIIMTTLVLLITKQIKIKGIQLLAFAFIIMFILNPLVVYDIGFQFSFIISFFIMLLFPFLQQLSKLQSLFIITFIAQLASF
SAVRAIIMTTLVLLITKQIKIKGIQLLAFAFIIMFILNPLVVYDIGFQFSFIISFFIMLLFPFLQQLSKLQSLFIITFIAQLASF

SAVRATIIMTTLVLLITKQIKIKGIQLLAFAFIIMFILNPLVVYDIGFQFSFIISFFIMLLFPFLQQLSKLQSLFIITFIAQLASF
PELLL e rrrrrrrrrrrrrrrrrrrrrnd

ALV RN PO L DI TRV ORGSR

IVAIPNFHQLQWVGFLSNLIFVPYYSIILFPLSILFFITSHFIVGLTPLNYLVDLSFNFHDWLLDLFTRIKQSHFSVPKFNDWIF
IVAIPNFHQLQWVGFLSNLIFVPYYSIILFPLSILFFITSHFIVGLTPLNYLVDLSFNFHDWLLDLFTRIKQSHFSVPKFNDWIF
IVAIPNFHQLQWVGFLSNLIFVPYYSIILFPLSILFFITSHFIVGLTPLNYLVDLSFNFHDWLLDLFTRIKQSHF SVRSKFNDWIF

AR LT AT L D

ITFIISVYYIFWLLAKRKYILVTFWTIIILTLLITMPTNSHHKITMLNVGQGDSILYEGGKNQNVLIDTGGKVJJDDTKQPSYSIS
ITFIISVYYIFWLLAKRKYILVTFWTIIILTLLITFPTNSHHKITMLNVGQGDSILYEGGKNQNVLIDTGGKVIDDTKQPSYSIS
ITFIISVYYIFWLLAKRKYILVTYWTIIILTLLITFPTNSHHKITMLNVGQGDSILYEGGKNQNVLIDTGGKVIDDTKQPSYSIS
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LR RHEDT VORI SONES L DL TR AL

FLFFDSFIPNSRDKNEYSIITMITYQNKKVLLMGDASKNNENLLLKKYNLPEIDILKVGHHGSKTSSSKEFIEMIKPKISLISSG
FLEFFDSFIPNSRDKNEYSIITMITYQNKKVLLMGDASKNNESLLLKKYNLPEIDILKVGHHGSKTSSSKEFIEMIKPKISLISSG
FLFFDSFIPNSRDKNEYSIITMITY(ONKKVLLMGDASKNNESLLLKKYNLPEIDILKVGHHGSKTSSSKEFIEMIKPKISLISSG

UL ENRCH R ST DLADI W

KNNMYHLPNIEVVKRLQRIRSRIYNSQQONGQVTIDLDDNLKVDSNSYRINASGL 733
KNNMYHLPNIEVVKRLQRIRSRIYNSQQNGQVTIDLDDNLKVDSNSYGNASGL 733
KNNMYHLPNIEVVKRLQRIRSRIYNSQQONGQVTIDLDDNLKVDSNSYGNASGL 733
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