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RQGSDTYKGRLSLKNEIYPFFLTNKKNFDLKKIESRNCIVKGQFKVNDNKFVTLKLQSIVVQSCLESNRSNLIEKHKQFIMNRIY]
RQGSDTYKGRLSLKNEIYPFFLT KKNFDLKKIESRNCIVKGQFKVN NKFVTLKLQSIVVQSCLESNRSNLIEKHKQFIMNRIY]
RQGSDTYKGRLSLKNEIYPFFLTNKKNFDLKKIESRNCIVKGQFKVNDNKFVTLKLQSIVVQSCLESNRSNLIEKHKQFIMNRTIY]

3R] ALTONEEHERAE i A AN Y UL LV A T

DSGIKFPDRIMALITGDVKEINEQFKERVKEIGIYHLLAVSGSHIAAIVIRLIYQPLKRLNLPLFVIKGITIIVLALFAQYTNYAP
DSGIKFPDRIMALITGDVKEINEQFKERVKEIGIYHLLAVSGSHIAAIVFLIYQPLKRLNLPLFVIKGITIIVLEJL AQYTNYAP
DSGIKFPDRIMALITGDVKEINEQFKERVKEIGIYHLLAVSGSHIAAIVFLIVYJSPLKRLNLPLFVIKGITIIVLALFAQYTNYAP

SR TLLLTRDRI LR FHPLIVDLRES L L ALOARELE LT

SAVRAIIMTTLVLLITKQIKIKGIQLLAFAFIIMFILNPLVVYDIGFQFSFIISFFIMLLFPFLQQLSKLQSLFIITFIAQLASF
SAVRAIIMTTLVLLITKQIKIKGIQLLAFAFIIMFILNPLVVYDIGFQFSFIISFFIMLLFPFLQQLSKLQSLFIITFIAQLASF

SAVRATIIMTTLVLLITKQIKIKGIQLLAFAFIIMFILNPLVVYDIGFQFSFIISFFIMLLFPFLQQLSKLQSLFIITFIAQLASF
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IVAIPNFHQLQWVGFLSNLIFVPYYSIILFPLSILFFITSHFIVGLTPLNYLVDLSFNFHDWLLDLFTRIKQSHFSVPKFNDWIF
IVAIPNFHQLQWVGFLSNLIFVPYYSIILFPLSILFFITSHFIVGLTPLNYLVDLSFNFHDWLLDLFTRIKQSHFSVPKFNDWIF
IVAIPNFHQLQWVGFLSNLIFVPYYSIILFPLSILFFITSHFIVGLTPLNYLVDLSFNFHDWLLDLFTRIKQSHF SVRSKFNDWIF
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ITFIISVYYIFWLLAKRKYILVTFWTIIILTLLITMPTNSHHKITMLNVGQGDSILYEGGKNQNVLIDTGGKVJJDDTKQPSYSIS
ITFIISVYYIFWLLAKRKYILVTFWTIIILTLLITFPTNSHHKITMLNVGQGDSILYEGGKNQNVLIDTGGKVIDDTKQPSYSIS
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FLFFDSFIPNSRDKNEYSIITMITYQNKKVLLMGDASKNNENLLLKKYNLPEIDILKVGHHGSKTSSSKEFIEMIKPKISLISSG
FLEFFDSFIPNSRDKNEYSIITMITYQNKKVLLMGDASKNNESLLLKKYNLPEIDILKVGHHGSKTSSSKEFIEMIKPKISLISSG
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