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NLSOPRLLATE - EE AR X EPVTALS  ESOL EAGE IRIY

RQGSDTYKGRLSLKNEIYPFFLTDKKNFDLKKIESRNCIVKGQFKVHMDNKFVTLKLQSIVVQSCLESNRSNLIEKHKQFIMNRIY]
RQGSDTYKGRLSLKNEIYPFFLTDKKNFDLKKIESRNCIVKGQFKVN NKFVTLKLQSIVVQSCLESNRSNLIEKHKQFIMNRIY]
RQGSDTYKGRLSLKNEIYPFFLT KKNFDLKKIESRNCIVKGQFKVNDNKFVTLKLQSIVVQSCLESNRSNLIEKHKQFIMNRTIY]

3 HE R LR GCHERAE LA AN Y UL LV A T

DSGIKFPDRIMALITGDVKEINEQFKERVKEIGIYHLLAVSGSHIAAIVFLIYQPLKRLNLPLFVIKGITIIVLALFAQYTNYAP)
DSGIKFPDRIMALITGDVKEINEQFKERVKEIGIYHLLAVSGSHIAAIVFLIYQPLKRLNLPLFVIKGITIIVLEL AQYTNYAP
DSGIKFPDRIMALITGDVKEINEQFKERVKEIGIYHLLAVSGSHIAAIVFLIYIMPLKRLNLPLFVIKGITIIVLALFAQYTNYAP

B TR LA LA 5 A

SAVRAIIMTTLVLLITKQIKIKGIQLLAFYFIIMFILNPLVVYDIGFQFSFIISFFIMLLFPFLQQLSKLQSLFIITFIAQLASF
SAVRAIIMTTLVLLITKQIKIKGIQLLAFAFIIMFILNPLVVYDIGFQFSFIISFFIMLLFPFLQQLSKLQSLFIITFIAQLASF
SAVRATIIMTTLVLLITKQIKIKGIQLLAFAFIIMFILNPLVVYDIGFQFSFIISFFIMLLFPFLQQLSKLQSLFIITFIAQLASF

PRV VPO LI TRV LD LOLFRRE AR

IVAIPNFHQLQWVGEMLSNLIFVPYYSIILFPLSILFFITSHFIVGLPLNYLVDLSFNFHDWLLDLFTRIKQSHFSVPKFNDWIF
IVAIPNFHQLQWVGFLSNLIFVPYYSIILFPLSILFFITSHFIVGLTPLNYLVDLSFNFHDWLLDLFTRIKQSHFSVPKFNDWIF
IVAIPNFHQLQWVGFLSNLIFVPYYSIILFPLSILFFITSHFIVGLTPLNYLVDLSFNFHDWLLDLFTRIKQSHFSVINKFNDWIF

BTG S LM

ITFIISVYYIFWLLAKRKYILVTFWTIIILTLLITFPTNSHHKITMLNVGQGDSILYEGGKNQNVLIDTGGKVI DTKQPSYSIS
ITFIISVYYIFWLLAKRKYILVTFWTIIILTLLITFPTNSHHKITMLNVGQGDSILYEGGKNQNVLIDTGGKVIDDTKQPSYSIS
ITFIISVYYIFWLLAKRKYILVTYWTIIILTLLITFPTNSHHKITMLNVGQGDSILYEGGKNQNVLIDTGGKVIDDTKQPSYSIS
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FLFFDSFIPNSRDKNEYSIITMITYQNKKVLLMGDASKNNESLLLKKYNLPEIDILKVGHHGSKTSSSKEFIEMIKPKISLISSG
FLEFFDSFIPNSRDKNEYSIITMITYQNKKVLLMGDASKNNESLLLKKYNLPEIDILKVGHHGSKTSSSKEFIEMIKPKISLISSG

FLEFFDSFIPNSRDKNEYSIITMITYQNKKVLLMGDASKNNESLLLKKYNLPEIDILKVGHHGSKTSSSKEFIEMIKPKISLISSG
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0L L ENRC R ST LDLADSY

KNNMYHLPNIEVVKRLQRIRSRIYNSQQONGQVTIDLDDNLKVDSNSYGNASGL 733
KNNMYHLPNIEVVKRLQRIRSRIYNSQQNGQVTIDLDDNLKVDSNSYGNASGL 733
KNNMYHLPNIEVVKRLQRIRSRIYNSQQONGQVTIDLDDNLKVDSNSYGNASGL 733
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X non conserved
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