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MAKKKATF CQIACGY SPKYLGRCPNCE WSSFVEEVEVJYEVKNARVSLEGERES
MAKKKATFVCQNCGYNSPKYLGRCPNCGSWSSFVEEVEVAEVKNARVSLTGEMMMKTKPMKLAEVTSINVNRTKTEMEEF
MAKKKATFVCQNCGYNSPKYLGRCPNCGSWSSFVEEVEVAEVKNARVSLTGEMMRKTKPMKLAEVTSINVNRTKTEMEEF

MAKKKATFVCONCGYNSPKYLGRCPNCGSWSSFVEEVEVAEVKNARVSLTGEMMKTKPMKLAEVTSINVNRTKTEMEEF
MAKKKATFVCQNCGYNSPKYLGRCPNCGSWSSFVEEVEVAEVKNARVSLTGEMMKTKPMKLAEVTSINVNRTKTEMEEF
MAKKKATFVCONCGYNSPKYLGRCPNCGSWSSFVEEVEVAEVKNARVSLTGEMMKTKPMKLAEVTSINVNRTKTEMEEF

MAKKKATFVCQNCGYNSPKYLGRCPNCGSWSSFVEEVEVAEVKNARVSLTGEMMK TKPMKLAEVTSINVNRTKTEMEEF
N R Ry N RN N e I R R I R R R N P EE IR

AL P CRTLLSTO S TS K REN DDSEP AT G

Q
BGTVLYVSGEESA QIKLR ERLGDIDNEFYLYAETNMQ R
BGTVLYVSGEESAQQIKLRAERLGDIDSEFYLYAETNMQSVR
BGTVLYVSGEESAQQIKLRAERLGDIDSEFYLYAETNMQSVR
NGTVLYVSGEESAQQIKLRAERLGDIDSEFYLYAETNMQSVR
BGTVLYVSGEESAQQIKLRAERLGDIDSEFYLYAETNMQSVR
NRVLGGGVVPGSLVLIGGDPGIGKSTLLLQVSTQLSQVRGTVLYVSGEESAQQIKLRAERLGDIDSEFYLYAETNMQSVR

NRVLGGGVVPGSLVLIGGDPGIGKSTLLLQVSTQLSQVEMGTVLYVSGEESAQQIKLRAERLGDIDSEFYLYAETNMQSVR
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DSIQT S I BYNYGSVSQVRE[TAELM)S AKT|SYIIZIFIVGHVTKEG AGPRJBLEHMVDTVLYF
JfE EWIFPDFLIIDSIQTIMSP I GVQGSVSQVREVTAELMQLAKTNNIAPRFIVGHVTKEGTLAGPRMLEHMVDTVLYF

AEVERIQPDFLIIDSIQTIMSPEISGVQGSVSQVREVTAELMQLAKTNNIAIFIVGHVTKEGTLAGPRMLEHMVDTVLYF
AEVERIQPDFLIIDSIQTIMSPEISGVQGSVSQVREVTAELMQLAKTNNIAIFIVGHVTKEGTLAGPRMLEHMVDTVLYF
INEVERIQPDFLIIDSIQTIMSPEISGVQGSVSQVREVTAELMQLAKTNNIAIFIVGHVTKEGTLAGPRMLEHMVDTVLYF
AEVERIQPDFLIIDSIQTIMSPEISGVQGSVSQVREVTAELMQLAKTNNIAIFIVGHVTKEGTLAGPRMLEHMVDTVLYF
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EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNE GIFEMARAGLPEVLNPS FLEEREEG BIGSSIg§y MEGTRPILYE QAL PTHJF
EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNEIGIFEMQSGGLVEVLNPSQVFLEERLDGATGS VVTMEG RPILAEVQ LVTPTYF
EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNEIGIFEMQSGGLVEVLNPSQVFLEERLDGATGSSIVVTMEGTRPILAEVQALVTPTMF
EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNEIGIFEMQSGGLVEVLNPSQVFLEERLDGATGSSIVVTMEGTRPILAEVQALVTPTMF

EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNEIGIFEMQSGGLVEVLNPSQVFLEERLDGATGSSIVVTMEGTRPILAEVQALVTPTMF
EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNEIGIFEMQSGGLVEVLNPSQVFLEERLDGATGSSIVVTMEGTRPILAEVQALVTPTMF
EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNEIGIFEMQSGGLVEVLNPSQVFLEERLDGATGSSIVVTMEGTRPILAEVQALVTPTMF

EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNEIGIFEMQSGGLVEVLNPSQVFLEERLDGATGSSIVVTMEGTRPILAEVQALVTPTMF
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GNA RTTTGLDFNRYSLIMAVLEKR[GLLLQNQDAYLKSAGGVKLDEPAIDLAVAVAIASSYK KPTEPQEMF GE GLT

GNAKRTTTGLDFNRASLIMAVLEKRAGLLLONQDAYLKSAGGVKLDEPAIDLAVAVATASSYKDKPTNPQECFVGELGLT
GNAKRTTTGLDFNRASLIMAVLEKRAGLLLQONQDAYLKSAGGVKLDEPAIDLAVAVAIASSYKDKPTNPQECFVGELGLT,
GNAKRTTTGLDFNRASLIMAVLEKRAGLLLONQDAYLKSAGGVKLDEPAIDLAVAVATASSYKDKPTNPQECFVGELGLT

GNAKRTTTGLDFNRASLIMAVLEKRAGLLLQNQDAYLKSAGGVKLDEPAIDLAVAVAIASSYKDKPTNPQECFVGELGLT
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