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NTDB id 1176 A1552VC RS01160 WP 000350195.1 ....MDIAELLEFSVKHNASDLHLSAGVPPMVRIDGEVRKLGVPAFTHSDVHRLIFEIMNDAQRSEYEEKLEVDFSFELP 76
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NTDB id 419604 GT972 RS07735 WP 162078085.1 ...MFKLLPYLKLCVEKKGSDLFFTANALPQLKIEGELVPIGKTALTREFITEVVESMLSAQQQQQLAEQLELDLATEAG 77
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NTDB id 1307 DR RS10055 WP 010888596.1 .DKARFRVNAFMQRGNVGGVMRLIPTTVRTIAEM.GLPQTVIDIANAPRGLVLVTGPTGSGKSTTLASMIDHINTTKKLH 158
NTDB id 1185 GTF74 RS11940 WP 000350195.1 .NVGRFRVNAFHQARGCSAVFRTIPTVIPTLEQL.DAPEIFSKIANYEKGLVLVTGPTGSGKSTTLAAMVNYVNAHHNKH 154
NTDB id 1176 A1552VC RS01160 WP 000350195.1 .NVGRFRVNAFHQARGCSAVFRTIPTVIPTLEQL.DAPEIFSKIANYEKGLVLVTGPTGSGKSTTLAAMVNYVNAHHNKH 154
NTDB id 1283 ACE17W RS02630 WP 010947729.1 .NLARFRVNAFNQSRGAAAVFRTIPSEILSMEDL.GLPPIFKEMASFSRGLVLVTGPTGSGKSTTLAAVIDYINSSRYEH 154
NTDB id 1259 GCO85 RS10305 WP 010947729.1 .NLARFRVNAFNQSRGAAAVFRTIPSEILSMEDL.GLPPIFKEMASFSRGLVLVTGPTGSGKSTTLAAVIDYINSSRYEH 154
NTDB id 1202 PSJM300 01600 AFN76400.1 .GVARFRVNAFNQNRGAGAVFRTIPSKVLTMEDL.GMGEVFRKITDVPRGLVLVTGPTGSGKSTTLAAMLDYLNNTKYHH 154
NTDB id 1194 PAKAF RS01995 WP 003084552.1 .GVARFRVNAFNQNRGAGAVFRTIPSKVLTMEEL.GMGEVFKRVSDVPRGLVLVTGPTGSGKSTTLAAMLDYLNNTKYHH 154
NTDB id 1020 ACIAD RS04210 WP 011182164.1 .NLARFRVNVFNQNRGAGAVFRTIPSQVLTLEEL.GLGKIFRDICDYPRGLVLVTGPTGSGKSTTLAAMLDYINNHRYDH 154
NTDB id 1081 FDQ49 RS05335 WP 006581387.1 .NVARFRVNAFNQNRGAGAVFRTIPSKVLTMEDL.GLGQIFKDICDYPRGIVLVTGPTGSGKSTTLAAMLDYINENRYDH 154
NTDB id 1060 ABD1 RS04380 WP 000355489.1 .NVARFRVNAFNQNRGAGAVFRTIPSKVLTMEDL.GLGQIFKDICDYPRGIVLVTGPTGSGKSTTLAAMLDYINENRYDH 154
NTDB id 1040 H0N27 RS13360 WP 000355489.1 .NVARFRVNAFNQNRGAGAVFRTIPSKVLTMEDL.GLGQIFKDICDYPRGIVLVTGPTGSGKSTTLAAMLDYINENRYDH 154
NTDB id 419604 GT972 RS07735 WP 162078085.1 .GLGRFRVNIFNQRGSLGMVLRHISAQVPTLDSLGGMPPVLKDLVLQKRGLILMVGATGSGKSTTLAAMLRHRNEVSAGH 156
NTDB id 1177 A1552VC RS01165 WP 000422572.1 ..SGRFRVSAFFQRELPGAVIRRIETRIPTFEEL.KLPEVLQNLAIAKRGLVLVVGATGSGKSTTMAAMTGYRNQHRTGH 152
NTDB id 1203 PSJM300 01605 AFN76401.1 G.IGRFRVSAFYQRNLAGMVLRRIETNIPTIEDL.KLPDVLKKLALTKRGLVLFVGATGTGKSTSLAAMIGYRNKNSSGH 154
NTDB id 1019 ACIAD RS04205 WP 004922051.1 EKNERFRVSAFQQRDMPGMVIRRIETKIPSPDDL.HLPPILKELAMSKRGIIIFSGATGTGKSTSLASMIQHRNQHSKGH 155
consensus **!!!!**!*! *****!*!*!** * ***** *** ***** *!*****!*!!*!!!!**!******! * !



logo I ILSTVI EDP I EYFLMIVHPSEQPHNSALQNKAGNRKSC I
LVITNQREVGHLQSIKRDTEDHLGSYFDKSENDINVAEALKRANSSTALRQEADPDMVI I L IVGETVILMRSTDYQRLEVTMIEKSDRHAYLCAI

V
M
L
Q
A
T
L
F
AANETGHLACVLMFSAGTLHATSTNNSAPTNA

NTDB id 1307 DR RS10055 WP 010888596.1 ILTIEDPIEFMHPNKASIINQREVGSDTLSFDDALRAALRQAPDVILVGEMRDYETIKAAVTAAETGHLVMGTLHTNSAP 238
NTDB id 1185 GTF74 RS11940 WP 000350195.1 ILTIEDPIEFVHSNNKCLINQREVHRDTHSFKNALRSALREDPDVILVGELRDQETISLALTAAETGHLVFGTLHTSSAA 234
NTDB id 1176 A1552VC RS01160 WP 000350195.1 ILTIEDPIEFVHSNNKCLINQREVHRDTHSFKNALRSALREDPDVILVGELRDQETISLALTAAETGHLVFGTLHTSSAA 234
NTDB id 1283 ACE17W RS02630 WP 010947729.1 ILTVEDPIEFVHQSKKCLVNQREVHKDTLSFNAALRSALREDPDIILVGELRDLETIRLAMTAAETGHLVFGTLHTNSAT 234
NTDB id 1259 GCO85 RS10305 WP 010947729.1 ILTVEDPIEFVHQSKKCLVNQREVHKDTLSFNAALRSALREDPDIILVGELRDLETIRLAMTAAETGHLVFGTLHTNSAT 234
NTDB id 1202 PSJM300 01600 AFN76400.1 ILTIEDPIEFVHESKKCLVNQREVHRDTLGFSEALRSALREDPDIILVGEMRDLETIRLALTAAETGHLVFGTLHTTSAA 234
NTDB id 1194 PAKAF RS01995 WP 003084552.1 ILTIEDPIEFVHESKKCLVNQREVHRDTLGFSEALRSALREDPDIILVGEMRDLETIRLALTAAETGHLVFGTLHTTSAA 234
NTDB id 1020 ACIAD RS04210 WP 011182164.1 ILTVEDPIEFVHEPKKCLINQREVHRDTLGFNEALRSALREDPDIILVGEMRDLETIRLALTAAETGHLVFGTLHTTSAA 234
NTDB id 1081 FDQ49 RS05335 WP 006581387.1 ILTVEDPIEFVHQSKKCLINQREVHRDTHGFNEALRSALREDPDIILVGEMRDLETIRLALTAAETGHLVFGTLHTTSAA 234
NTDB id 1060 ABD1 RS04380 WP 000355489.1 ILTVEDPIEFVHQSKKCLINQREVHRDTHGFNEALRSALREDPDIILVGEMRDLETIRLALTAAETGHLVFGTLHTTSAA 234
NTDB id 1040 H0N27 RS13360 WP 000355489.1 ILTVEDPIEFVHQSKKCLINQREVHRDTHGFNEALRSALREDPDIILVGEMRDLETIRLALTAAETGHLVFGTLHTTSAA 234
NTDB id 419604 GT972 RS07735 WP 162078085.1 ILTIEDPIEYLHPNLRSIVNQREVGQDTHSYEAALKSALREAPDVILVGETRTRETMDACIQLANTGHLALSTLHANNAA 236
NTDB id 1177 A1552VC RS01165 WP 000422572.1 ILTVEDPIEFVHEHKRCIVTQREVGLDTESYEVALKNSLRQAPDMILIGEIRSRETMEYAMTFAETGHLCMATLHANNAN 232
NTDB id 1203 PSJM300 01605 AFN76401.1 IISIEDPIEFIHQHQNCIVTQREVGIDTDSFEVALKNTLRQAPDVILIGEVRTRETMDHAVAFAETGHLCLATLHANNAN 234
NTDB id 1019 ACIAD RS04205 WP 004922051.1 IITIEDPIEFIHEHAGCIITQREVGIDTDSFEIALKNTLRQAPDVILIGEIRSREVMDYALAFAETGHLVFATLHANNAN 235
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