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EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNE GIFEMBANXGLIEVLNPS FLEERSEG BGSSIpwd MEGTRPILYYE
EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNE GIFEMPANAGLIEVLNPS FLEEREEG EAGSSIpyd MEGTRPIL|YE QAL
EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNEIGIFEMQSGGLVEVLNPSQVFLEERLDGATGSSIVVTMEGTRPILAEVQALVTPTMF
EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNEIGIFEMQSGGLVEVLNPSQVFLEERLDGATGSSIVVTMEGTRPILAEVQALVTPTMF
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