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AL e 8 ADRSTARL AT L O

MSKTISINAGSSSLKWQLYLMPEEKVLAKGLIERIGKDDAISTVKFNGQEASETLAIKDHTAAVKILLDDLIHLDIIKSYDEITG

MSKTISINAGSSSLKWQLYLMPEEKVLAKGLIERIGKDDAISTVKFNGQEASETLATIKDHTAAVKILLDDLIHLDITIKSYDEITG
N

VAR YFORREE AL A ) LD ST L

VGHRVVAGGTYFNESALVDSEEVIKKVEELALLAPLHNKANAAGIRAFKKILPDITSVVVFDTAFHTTMPEVAYRYPLPNKYFTE
IV GHRVVAGGTYFNESALVDSEEVIKKVEELALLAPLHNKANAAGIRAFKKILPDITSVVVFDTAFHTTMPEVAYRYPLPNKYFTE|

HORRY S O AL i LA (LY LA

NQVRKYGAHGTSHYYVAHEAAKILEKPIEKLKLITVHMGNGVSLTAVDGGKSVDTSMGFTPLGGVMMGTRTGDLDPAVIPYLMDN
N OVRKYGAHGTSHYYVAHEAAKILEKPIEKLKLITVHMGNGVSLTAVDGGKSVDTSMGFTPLGGVMMGTRTGDLDPAVIPYLMDN

TEHT ) S L e e AR LA F R W A

TEDFKTPEDIRRIFNNESGLLGISELSNDMREIEAATAAGNKNATLAYNMFIDRIIKHIGAYAAVMNGVDAIVFTAGIGENDAHI
BN TEDFKTPEDIRRIFNNESGLLGISELSNDMREIEAATAAGNKNATLAYNMFIDRITKHIGAYAAVMNGVDAIVFTAGIGENDAHT

R e L ADNVTEAERESSRAWOL TEELARVERLA

RSEIMKHFDWLGADIVTEKNEKRPVYGVISSNAAKVKVLVIPTDEELVIARDVERLKTK

RSEIMKHFDWLGADIVTEKNEKRPVYGVISSNAAKVKVLVIPTDEELVIARDVERLKTK
Pt

399
399

X non conserved
B similar
>50% conserved
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