
logo MKAFFNDPFTPFGKWLSQPFYVHGLTFLLLLSAVI FSRPVLDYI EAGSTSRFDHETI EYNELAKVKSRSELLHQQKI LTSLQQQSESR
NTDB id 390505 F8B64 RS03025 WP 012055032.1 MKAFFNDPFTPFGKWLSQPFYVHGLTFLLLLSAVIFSPVLDYIEASTRFDETEYELAKKSSELLHQQKILTSLQQQSESR 80
NTDB id 1371 NTHI RS02655 WP 011272048.1 MKAFFNDPFTPFGKWLSQPFYVHGLTFLLLLSAVIFRPVLDYIEGSSRFHEIENELAVKRSELLHQQKILTSLQQQSESR 80
NTDB id 1345 HI 0437 AAC22096.1 MKAFFNDPFTPFGKWLSQPFYVHGLTFLLLLSAVIFRPVLDYIEGSSRFHEIENELAVKRSELLHQQKILTSLQQQSESR 80
consensus !!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!*!!!!!!!*!*!!*!*!*!!!*!*!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!

logo KLSPELAAQI IPLNKQIQRLAARNGLSQHLRWEMGQKP I LHLQLTGHFEKTKTFLSTALLANSSQLSVSRLQFMIKPEDGNSPL
NTDB id 390505 F8B64 RS03025 WP 012055032.1 KLSPELAAQIIPLNKQIQRLAARNGLSQHLRWEMGQKPILHLQLTGHFEKTKTFLTALLANSSQLSVSRLQFIKPEDSPL 160
NTDB id 1371 NTHI RS02655 WP 011272048.1 KLSPELAAQIIPLNKQIQRLAARNGLSQHLRWEMGQKPILHLQLTGHFEKTKTFLTALLANSSQLSVSRLQFIKPEDNPL 160
NTDB id 1345 HI 0437 AAC22096.1 KLSPELAAQIIPLNKQIQRLAARNGLSQHLRWEMGQKPILHLQLTGHFEKTKTFLSALLANSSQLSVSRLQFMKPEDGPL 160
consensus !!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!!*!!!!!!!!!!!!!!!!*!!!! !!

logo QTE I I FQLDKETK
NTDB id 390505 F8B64 RS03025 WP 012055032.1 QTEIIFQLDKETK 173
NTDB id 1371 NTHI RS02655 WP 011272048.1 QTEIIFQLDKETK 173
NTDB id 1345 HI 0437 AAC22096.1 QTEIIFQLDKETK 173
consensus !!!!!!!!!!!!!
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