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PTKVGNDA KIWVKNKVAEPF ADMRFBIK ACBIRERICDE
RGSTKIEEGS KVVKNKVAPPF VEEGIRIKISS[EV AN D E
IGNTQIKGTG. KVVKNKVAPPF IMYGEGIS SDLDASIKIMACTNINEN(KDE
IMGNTQIKGTG.DQKETN KVVKNKVAPPF IMYGEGIS SDLDPARIKINACTNNEN(KDE
BIGNTQIKGTG. KVVKNKVAPPF IMYGEGIS SDLDASIKINACTNINEN(KDE
IMGNTQIKGTG.DQKETN KVVKNKVAPPF IMYGEGIS SDLDEASIKIMACTNINEN(KDE
IMGSTQIKGTG.DQKBTN KVVKNKVAPPF IMYGEGIS SDLDPEARIKINACTNNEN(KDE
IMGSTQIKGTG. KVVKNKVAPPF IMYGEGIS SDLDASIKINACTNINEN(KDE
IMGTTQIKGTG.DQKBSS KVVKNKVAPPF IMYGEGIS SDLPERIQIMA[CTATERSN(N GE
IGNTQIKGTG. KVVKNKVAPPF IWYGEGIS SDLGERIQIMACYANENNGE
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MRAEQLKQGN. . . .. KVVKNKVAPPF IMYGEGIS QISR EEE
MBAETIKNGT. . . .. KVVKNKVAPPF IMYG GIS VEKPERIN|SS[ESUNERGSE
R .L. KVVKNKVAPPF M GEG S VKLPRSAD|SS[EVAEIMK DK
R .L INKVVKNKVAPPF IM GEGIS DY@ VKLPESAD|SS[EVAULERMQDK
R .L.KQNEQH INKVVKNKVAPPF IM GEGIS DY@ VKLPESIDINS VAL ERYQDK
R SLSDTGKIKDKSGEV IMYGEG S DNBAT D LpRSSQJS[ESIMRSR4(Q D T
BRIQT....L.KEGADS A IRYG GIS DME VEHGERIKISS[ESIBNRYE G D
BRCGV....V.KDGBEI KVVKNKVAPPF IMYGEGIS TIRAEANGFpKIAS[€VNISND G T
RTGS....I.KKGEEV KV KNKVAPPF B NASND I TINKMIGAWY S Y)\[ex:
B TGS....I.KKGEEV KV KNKVAPPF 3] \AND I TNKBIGAWY S YN[y
BRTGS....I.KKGEEV KV KNKVAPPF B NASND I TINKBIGAWY S YJ\[er:\
IR IGS....I.KKGBEV KVVKNKVAPPF D EIMSEVNINEN(NGE
IRTGA....I.KEGEEV KVVKNK AﬁPF D EJSS[EVNNENINGD
R ..I1.KEG KVVKNK AEPF D EISS[EVNNERYN GD
R . .V.KEG KVVKNKVAPPF D IHKRIGAWY . YIeN]
R . .V.KEG KVVKNK APPF D QIMA[CTANEN(OGN
R .V.KEG KVVKNK APPF D QUACYARNERQOGN
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