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QGGTGLGL IAKEIIKQHKGFIWAKSEYGKGSTFTIVLPYDKDINRSA | VIS * . 449
QGGTGLGLATIAKEIIKQH GFIWAKSEYGKGSTFTIVLPYDK |4Di3 SVND 453
QGGTGLGLATAKEI KQHKGFIWANSERMGIRGSTFTIVLPY DRDENS S. 450
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