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EGERHHTFRILRAVKNREFGSTNE GIFEMANAGLWEVLNPS FLEERSIAG BGSSIgwy MEGTRPILWYE QAL PTHJF
EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNE GIFEMANAGLPEVLNPS FLEEREEG BGSSIg¥\ MEGTRPILWE QAL PTHF
EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNEIGIFEMQSGGLVEVLNPSQVFLEERLDGATGSSIVVTMEGTRPILAEVQALVTPTMF
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