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MBEKLVEVKD EISFGEG KKFVAV NANFFIN GETFSLVGESGSGKTTIGRAIIGLNDTSEGEII DGK[NINESSYSKS
MPEKLVEVKDVEISFGEGEKKFVAVHNANFFINKGETFSLVGESGSGKTTIGRAIIGLNDTSNGEIIFDGKKINGJSILSHS

MPEKLVEVKDVEISFGEGRKKFVAVHNANFFINKGETFSLVGESGSGKTTIGRAIIGLNDTSNGEIIFDGKKINGYLSHS
MPEKLVEVK VEISFGEGRKKFVAVHNANFFINKGETFSLVGESGSGKTTIGRAIIGLNDTSNGEIIFDGKKINGYLSHS
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