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MLYVALSMIVGVLWNSSKVLSTFLFILLL IBYRKNKIVYAPISLFLIIFSSWYLHYSQQA FNYI YIERNIJQFNERAQ
MLYVALSMIVGVLWNSSKVLSTFLFILLLYITYRKNKIVYAPISLFLIIFSSWYLHYSQQAIFNYINYIERNSQFNERAQ
MLYVALSMIVGVLWNSSKVLSTFLFILLLYITYRKNKIVYAPISLFLIIFSSWYLHYSQQAIFNYINYIERNSQFNERAQ

R OTACHLLAE R DA S A SEOBIEVTLAGE S L

VIQIQRQWSDTYKGRLSLKNEIYPFFLTDKKNFDLKKIESRNCIVKGQFKVNDNKFVTLKLQRIIVVQSCLI4SNNSNLIEK
VIQIQRQGSDTYKGRLSLKNEIYPFFLTDKKNFDLKKIESRNCIVKGQFKVN NKFVTLKLQSIVVQSCLESNRSNLIEK
VIQIQRQGSDTYKGRLSLKNEIYPFFLT KKNFDLKKIESRNCIVKGQFKVNDNKFVTLKLQSIVVQSCLESNRSNLIEK

G IR LT MR LA S AL VLU LV

HKQFIMNRIYDSGIKFPDRIMALITGDVKEINEQFKERVKEIGIYHLLAVSGSHIAAIVFLIYQPLKRLNYPLFVIKGIT
HKQFIMNRIYDSGIKFPDRIMALITGDVKEINEQFKERVKEIGIYHLLAVSGSHIAAIVFLIYQPLKRLNLPLFVIKGIT
HKQFIMNRIYDSGIKFPDRIMALITGDVKEINEQFKERVKEIGIYHLLAVSGSHIAAIVFLIYIMPLKRLNLPLFVIKGIT

VeI SRR TAVLTRONR LR HULDY SR EH LPHE

IIVLALFAQYTNYAPSAVRAIIMTTLVLLITKQIKIKGIQLLAFWFIIMFILNPLVVYDIGFQFSFIISFFIMLLFPFLQ
IIVLEL AQYTNYAPSAVRAIIMTTLVLLITKQIKIKGIQLLAFAFIIMFILNPLVVYDIGFQFSFIISFFIMLLFPFLQ
IIVLALFAQYTNYAPSAVRAIIMTTLVLLITKQIKIKGIQLLAFAFIIMFILNPLVVYDIGFQFSFIISFFIMLLFPFLQ

OSHLELTHALAOH WLV IO L DILH TV L UNAOLSR

QLSKLQSLFIITFIAQLASFIVAIPNFHQLQWVGFLSNLIFVPYYSIILFPLSILFFITSHFIVGLTPLNYJVDLSFNFH
QLSKLQSLFIITFIAQLASFIVAIPNFHQLQWVGFLSNLIFVPYYSIILFPLSILFFITSHFIVGLTPLNYLVDLSEFNFH
QLSKLQSLFIITFIAQLASFIVAIPNFHQLQWVGFLSNLIFVPYYSIILFPLSILFFITSHFIVGLTPLNYLVDLSFNFH

LRSI IV LA AL TE Tk T L)

DWLL LFTRIKQSHFS PKFNDWIFI FIISVYYIFWLLAKRKYBRLVTFWTIII TLLIT PTNMHHKITMLNVGQGDSI
DWLLDLFTRIKQSHFSVPKFNDWIFIIFIISVYYIFWLLAKRKYILVTFWTIIILTLLITFPTNSHHKITMLNVGQGDSI
DWLLDLFTRIKQSHFSVTKFNDWIFIIFIISVYYIFWLLAKRKYILVTVWTIIILTLLITFPTNSHHKITMLNVGQGDSI
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LYEGGKNQNVLIDTGGKVI DTKQPS SISKYHILPTLNERGINELEYLILTHPHNDHIGEVEYIISHIKIKHIVIYNKG
LYEGGKNQNVLIDTGGKVIDDTKQPSYSISKYHILPTLNERGINELEYLILTHPHNDHIGEVEYIISHIKIKHIVIYNKG
LYEGGKNQNVLIDTGGKVIDDTKQPSYSISKYHILPTLNERGINELEYLILTHPHNDHIGEVEYIISHIKIKHIIYNKG|

UL DRSHDSPe ACKRIER 1 THORRLL DL

YSSISTLIMLLSKLSHKYNIKLMDVRQ SSFKLGDSSFNFFDSFIPNSRDKNEYSIITMITYQNKKI\LLMGDASKNNESLLL
YSSNTLMLLSKLSHKYNIKLMDVRQVSSFKLGDSSFLFFDSFIPNSRDKNEYSIITMITYQNKKVLLMGDASKNNESLLL
YSSNTLMLLSKLSHKYNIKLIDVRQVSSFKLGDSSFLFFDSFIPNSRDKNEYSIITMITYQNKKVLLMGDASKNNESLLL

LED TS

KKYNLPEIDILKVGHHGSKTSSSKEFIEWYI PKISLISSGKNNMYHLPNIEVVKRLQEIRSRIYNSQQEG VTIDLD NL
KKYNLPEIDILKVGHHGSKTSSSKEFIEMIKPKISLISSGKNNMYHLPNIEVVKRLQRIRSRIYNSQQNGQVTIDLDDNL
KKYNLPEIDILKVGHHGSKTSSSKEFIEMIKPKISLISSGKNNMYHLPNIEVVKRLQRIRSRIYNSQQNGQVTIDLDDNL
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X non conserved
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