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AL eSS FELLL R L3 S O AR

LSTFLFILLLYITYRKNKIVYAPISLFLIIFS WYLHYSQQAIFNYINYIERNSQFNERAQVIQIQ
MLYVALSMIVGVLWNSSKVLSTFLFILLLYITYRKNKIVYAPISLFLIIFSSWYLHYSQQAIFNYINYIERNSQFNERAQVIQIQ
MLYVALSMIVGVLWNSSKVLSTFLFILLLYITYRKNKIVYAPISLFLIIFSSWYLHYSQQAIFNYINYIERNSQFNERAQVIQIQ

L CUE FELLER T L

RQGSDTYKGRLSLKNEIYPFFLTDKKNFDLKKIESRNCIVKGQFKVNDNKFVTLKLQSIVVQSCLESNRSNLIEKHKQFIMNRIY]
RQGSDTYKGRLSLKNEIYPFFLTDKKNFDLKKIESRNCIVKGQFKVN NKFVTLKLQSIVVQSCLESNRSNLIEKHKQFIMNRIY]
RQGSDTYKGRLSLKNEIYPFFLT KKNFDLKKIESRNCIVKGQFKVNDNKFVTLKLQSIVVQSCLESNRSNLIEKHKQFIMNRTIY]

3 HE R ALTOREGCHERAE i LA AN Y UL L LA T

DSGIKFPDRIMALITGDVKE NEQFKERVKEIGIYHLLAVSGSHIAAIVFLIYQPLKRLNLPLFVIKGITIIVLALFAQYTNYAP
DSGIKFPDRIMALITGDVKEINEQFKERVKEIGIYHLLAVSGSHIAAIVFLIYQPLKRLNLPLFVIKGITIIVLEL AQYTNYAP
DSGIKFPDRIMALITGDVKEINEQFKERVKEIGIYHLLAVSGSHIAAIVFLIYKPLKRLNLPLFVIKGITIIVLALFAQYTNYAP

SR T RORI CLLEEL FHPLIVDLERES L LLEALRAOLE LT

SAVRAIIMTTLVL ITKQIKIKGIQLLAFAFIIMFILNPLVVYDIGFQFSFIISFFIMLLFPFLQQLSKLQSLFIITFIAQLASF
SAVRAIIMTTLVLLITKQIKIKGIQLLAFAFIIMFILNPLVVYDIGFQFSFIISFFIMLLFPFLQQLSKLQSLFIITFIAQLASF
SAVRAIIMTTLVLLITKQIKIKGIQLLAFAFIIMFILNPLVVYDIGFQFSFIISFFIMLLFPFLQQLSKLQSLFIITFIAQLASF

ULV PO L DI TRV LRGSR

IVAIPFHQLQWVGFLSNLIFVPYYSIILFPLSILFFITSHFIVGLTPLNYLVDLSFNFHDWLLDLFTRIKQSHFSVPKFNDWIF
IVAIPNFHQLQWVGFLSNLIFVPYYSIILFPLSILFFITSHFIVGLTPLNYLVDLSFNFHDWLLDLFTRIKQSHFSVPKFNDWIF
IVAIPNFHQLQWVGFLSNLIFVPYYSIILFPLSILFFITSHFIVGLTPLNYLVDLSFNFHDWLLDLFTRIKQSHFSVINKFNDWIF

I OV LAGRYLVTE UL e LSRR DT TR |

I FIISVYYIFWLLAKRKYILVTFWTIIILTLLITFPTNSHHKITMLNVGQGDSILYEGGKNQNVLIDTGGKVIDDTKQPSYSIS
ITFIISVYYIFWLLAKRKYILVTFWTIIILTLLITFPTNSHHKITMLNVGQGDSILYEGGKNQNVLIDTGGKVIDDTKQPSYSIS
IIFIISVYYIFWLLAKRKYILVTVWTIIILTLLITFPTNSHHKITMLNVGQGDSILYEGGKNQNVLIDTGGKVIDDTKQPSYSIS
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V

L TR L ORI RS LY DR

KYHILPTLNERGINELEYLILTHPHNDHIGEVEYIISHIKIKHIVIYNKGYSSNTLMLLSKLSHKYNIKLMDVRQVSSFKLGDSS
KYHILPTLNERGINELEYLILTHPHNDHIGEVEYIISHIKIKHIVIYNKGYSSNTLMLLSKLSHKYNIKLMDVRQVSSFKLGDSS
KYHILPTLNERGINELEYLILTHPHNDHIGEVEYIISHIKIKHIJ@IYNKGYSSNTLMLLSKLSHKYNIKLMDVRQVSSFKLGDSS

LR RAEDT VAR RN DL TR AL

FLFFDSFIPNSRDKNEYSIITMITYQNKKVLLMGDASKNNESLLLKKYNLPEIDILKVGHHGSKTSSSKEFIEMIKPKISLISSG
FLEFDSFIPNSRDKNEYSIITMITYQNKKVLLMGDASKNNESLLLKKYNLPEIDILKVGHHGSKTSSSKEFIEMIKPKISLISSG

FLEFFDSFIPNSRDKNEYSIITMITYQNKKVLLMGDASKNNESLLLKKYNLPEIDILKVGHHGSKTSSSKEFIEMIKPKISLISSG
P e rrrr et rrrr et r et e et r e rrrnnd

N0 ERCH R ST DLDLADSY

KNNMYHLPNIEVVKRLQRIRSRIYNSQQNGQVTIDLDDNLKVDSESYGNASGL 715
KNNMYHLPNIEVVKRLQRIRSRIYNSQQNGQVTIDLDDNLKVDSNSYGNASGL 733
KNNMYHLPNIEVVKRLQRIRSRIYNSQQONGQVTIDLDDNLKVDSNSYGNASGL 733

X non conserved
B similar
>50% conserved
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