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(ABWASD QL SLIZEESUIIYK TENRP VGESInNY HPDVLAGQLAMPAADLYAALLELELDGSVAAMPGGRYQRIRT
QTASDQLSLP IQUIRSID K TENRP VG{¢ SRR HPDVLAGQLAMPAADLYAALLELELDGSVAAMPGGRYQRIRT
APPPI IQUISIDGAAGGTAV{EGERRD) HPDVLAGQLAMPAADLYAALLELELDGSVAAMPGGRYQRIRT

QTAY IPPIZABQUNESINGAAGGT AV[EGENHD) HPDVLAGQLAMPAADLYAALLELELDGSVAAMPGGRYQRIRT]
QTAY INP PIZAMQUIZRING AAGGT AV{EGIRRb) HPDVLAGQLAMPAADLYAALLELELDGSVAAMPGGRYQRIRT
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