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I3 GFSTKGJANRG GLNNVKE DKY ILET mMEpMBMENQ RFKRISHEN 452

I3 GFSTKGEINRG GLNNVKE DKY | ILET MEfMEFIQ RFKR)SNES 453
DLFIBLGFSTKGREIRG GLNNVKE LEKY N ILETEMN RBMF Q IRFKRE|RES 439
DLFALGFSTKGRNRGVGLNNVKELLDKYNNIILETEMEGSTFRQIIRFKREFER 441
DLFALGFSTKGRNRGVGLNNVKELLDKYNNIILETEMEGSTFRQIIRFKREFER 441
DLFALGFSTKGRNRGVGLNNVKELLDKYNNIILETEMEGSTFRQIIRFKREFER 441
DLFALGFSTKGRNRGVGLNNVKELLDKYNNIILETEMEGSTFRQIIRFKREFER 441
DLFALGFSTKGRNRGVGLNNVKELLDKYNNIILETEMEGSTFRQIIRFKREFER 441
DLFALGFSTKGRNRGVGLNNVKELLDKYNNIILETEMEGSTFRQIIRFKREFER 441
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