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AL VEVCOSHVLSTHETLL IR LS SRR

MLYVALSMIVGVLWNSSKVLSTFLFILLLYITYRKNKIVYAPISLFLIIFSSWYLHYSQQAIFNYINYIERNSQFNERAQVIQIQ
MLYVALSMIVGVLWNSSKVLSTFLFILLLYIIYRKNKIVYAPISLFLIIFSSWYLHYSQQAIFNYINYIERNSQFNERAQVIQIQ
MLYVALSMIVGVLWNSSKVLSTFLFILLLYITYRKNKIVYAPISLFLITIFSSWYLHYSQQAIFNYINYIERNSQFNERAQVIQIQ

NLSOPCRLUATE N EE TR X R CERABIEYTALS I SO G IR

RQGSDTYKGRLSLKNEIYPFFLTNKKNFDLKKIESRNCIVKGQFKVNDNKFVTLKLQSIVVQSCLESNRSNLIEKHKQFIMNRIY]
RQGSDTYKGRLSLKNEIYPFFLTNKKNFDLKKIESRNCIVKGQFKVNDNKFVTLKLQSIVVQSCLESNRSNLIEKHKQFIMNRIY]
RQGSDTYKGRLSLKNEIYPFFLT KKNFDLKKIESRNCIVKGQFKVN NKFVTLKLQSIVVQSCLESNRSNLIEKHKQFIMNRTIY]

3R] ALTONEEHERAE i A AN Y UL LV A T

DSGIKFPDRIMALITGDVKEINEQFKERVKEIGIYHLLAVSGSHIAAIVFLIYIWPLKRLNLPLFVIKGITIIVLALFAQYTNYAP
DSGIKFPDRIMALITGDVKEINEQFKERVKEIGIYHLLAVSGSHIAAIVFLIYQPLKRLNLPLFVIKGITIIVLALFAQYTNYAP
DSGIKFPDRIMALITGDVKEINEQFKERVKEIGIYHLLAVSGSHIAAIVFLIYQPLKRLNLPLFVIKGITIIVLL AQYTNYAP

B T LA LA 5 R

SAVRAIIMTTLVLLITKQIKIKGIQLLAFAFIIMFILNPLVVYDIGFQFSFIISFFIMLLFPFLQQLSKLQSLFIITFIAQLASF
SAVRAIIMTTLVLLITHQIKIKGIQLLAFAFIIMFILNPLVVYDIGFQFSFIISFFIMLLFPFLQQLSKLQSLFIITFIAQLASF
SAVRATIIMTTLVLLITKQIKIKGIQLLAFAFIIMFILNPLVVYDIGFQFSFIISFFIMLLFPFLQQLSKLQSLFIITFIAQLASF

ALV PO L DI TRV ORGSR

IVAIPNFHQLQWVGFLSNLIFVPYYSIILFPLSILFFITSHFIVGLTPLNYLVDLSFNFHDWLLDLFTRIKQSHFSV§)KFNDWIF
IVAIPNFHQLQWVGFLSNLIFVPYYSIILFPLSILFFITSHFIVGLTPLNYLVDLSFNFHDWLLDLFTRIKQSHFSVPKFNDWIF
IVAIPNFHQLQWVGFLSNLIFVPYYSIILFPLSILFFITSHFIVGLTPLNYLVDLSFNFHDWLLDLFTRIKQSHFSVPKFNDWIF

AR LT AT L DT

ITFIISVYYIFWLLAKRKYILVTYWTIIILTLLITFPTNSHHKITMLNVGQGDSILYEGGKNQNVLIDTGGKVIDDTKQPSYSIS
ITFIISVYYIFWLLAKRKYILVTFWTIIILTLLITFPTNSHHKITMLNVGQGDSILYEGGKNQNVLIDTGGKVIDDTKQPSYSIS
ITFIISVYYIFWLLAKRKYILVTFWTIIILTLLITFPTNSHHKITMLNVGQGDSILYEGGKNQNVLIDTGGKVIDDTKQPSYSIS
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LTGRO 1 RS LRI DR

KYHILPTLNERGINELEYLILTHPHNDHIGEVEYIISHIKIKHIIIYNKGYSSNTLMLLSKLSHKYNIKLIDVRQVSSFKLGDSS
KYHILPTLNERGINELEYLILTHPHNDHIGE EYIISHIKIKHIVIYNKGYSSNTLMLLSKLSHKYNIKLMDVRQVSSFKLGDSS
KYHILPTLNERGINELEYLILTHPHNDHIGEVEYIISHIKIKHIVIYNKGYSSNTLMLLSKLSHKYNIKLMDVRQVSSFKLGDSS

LR R VORI SN DL TR AL

FLFFDSFIPNSRDKNEYSIITMITYQNKKVLLMGDASKNNESLLLKKYNLPEIDILKVGHHGSKTSSSKEFIEMIKPKISLISSG
FLEFFDSFIPNSRDKNEYSIITMITYQNKKVLLMGDASKNNESLLLKKYNLPEIDILKVGHHGSKTSSSKEFIEMIKPKISLISSG

FLEFFDSFIPNSRDKNEYSIITMITYQNKKVLLMGDASKNNESLLLKKYNLPEIDILKVGHHGSKTSSSKEFIEMIKPKISLISSG
Pt rrr ettt et rrrr e rrrrrrrrrrrrrrnnd

UL ENRCH R ST TDLADSY

KNNMYHLPNIEVVKRLQRIRSRIYNSQQNGQVTIDLDDNLKVDSNSYGNASGL 733
KNNMYHLPNIEVVKRLQRIRSRIYNSQQNGQVTIDLDDNLKVDSNSYGNASGL 733

KNNMYHLPNIEVVKRLQRIRSRIYNSQQNGQVTIDLDDNLKVDSNSYGNASGL R
PO et

K non conserved
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> 50% conserved
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