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MKKINBISNERINGNAR LAAVNINGWA [ ELSALPGIGPAKAMAIN Y
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Ré@NA&FKSVDD{KKVK KLKD@A VETAA AKTTK VL AVKKQ AAGKNTAK
RAQNGAFKSVDDLIKVKGIGPAVLAKLKDQASVGAPAPKGPAKPVLPAVKK 131
RAQNGAFKSVDDLIKVKGIGPAVLAKLKDQASVGAPAPKGPAKPVLPAVKK| 131
RAQNGAFKSVDDLIKVKGIGPAVLAKLKDQASVGAPAPKGPAKPVLPAVKK 131
RAQNGAFKSVDDLIKVKGIGPAVLAKLKDQASVGAPAPKGPAKPVLPAVKK 131
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