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.SC-VQEISASN TTN ATATC SSAQIVMDTTKAK ANITLTPpN S . DKK SE RG
........... SPABMTPNMASIAI CN[EGVINT IS . TAAAGEGTIVMTPIRRQAN . AS[®RP .
........... SPAATPN QSIAI CNEVEATIpE . TAAAGEGTIIMTPEREQAN . @V T|IMNGSBGGTLLAK R AS[RP .
.......... F.GIGT KFTPGA SSAGTIIATID. .E[SADTAT .SASVSLT[E®KG .
R...BETVEDM. GDEK APTAS .ALGETERK YjS e VVSSSK . TSEIAJZK AG
R...BETVEDM. GDEK APTASE . ALGETIIK YN e VVSSSK . TSETAJZK AG
R...BETVEDM. GDEK APTAS CALGETRRK YjS D.... VVSSSK .TSEIAJZK AG
TLAQEEVDVAANDLEA DSA GGSPTETEFyEE . . . DADSSIDGGI .PATA. VD -
..... GFTAATSSVCATYSIDAFTETDGA KpNT . CTLKG .NPKIATKI .PTE AG
KEVP VAADANKLIT KP DGT DTL-TMGGAIPKNKGKI .DEQ IK K.

GFEEIGASTN.YCT AT TGS. .MT.CTTQNGMPDRFNGKT .DSRMKIHGK[®L .

GYEEITDSTS.YCD DGH E CTAKGGN-KFDGKT .DAK KIZGK
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X non conserved
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