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MGEEJLBJEKIR BIRQYSRTPVVLYYGT Dig
LAKGIDDIAEMYKYNIVLANSDED KEVSVVNTLFSKQVDGII MGYHLT KIRSEFSRSRTP VLAGT DVEHQLPS
TLAKGIDDIAEMYKYNIVLANSDEDD KEVSVVNTLFSKQVDGII MGYHLTEKIRSEFSRSRTPVVLAGT DVEHQLPS
TLAKGIDDIAEMYKYNIVLANSDEDD KEVSVVNTLFSKQVDGII MGYHLTEKIRSEFSRSRTPVVLAGT DVEHQLPS

Q
. BNSENE] IAFVSGPLVDDINGKVRLVGYKEILKKAGI YSEGLVFESKYSYDDGYALAER IS
VNIDYKQAT DAVIMELAKGN KIAFVSGPLVDDINGK RLIAGYKEALKKAKESYSEGLVFESKYSYDDGYMLAER IAS

KATE\AWIHDELAA I Lé\DK V*éV EDFE QQS BFTB NHILEQ WDl A'§< RW! HKEELEEBE

TMPHRLT NQPLYDLGA MRMMLTK MBKE E N
WATAANVTGDELAAG LNGLADKGVSVPEDFEIITSDDSQISR TRPNLTTI QPLYDLGAISMRMLTKIMHKEELEERE
KATAAQVTGDELAAGLLNGL DKGVWVPEDFEIITSDDSQ R TRPNLTTI QPLYDLGAISMRMLTKIMHKEELEERE
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