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L ST CRCEEAL DL BRITE PRLEE LR TR BTN

MKYDLTTQDSTIKRNNAINDK[FEKLVMDLQPLIIRRIKTFGFNHYDLEDLYQEILIRMYRSVQTFDFSGEQPFTNYVQC
MKYDLTTQDSTIKRNN INDKDFEKLVMDLQPLIIRRIKTFGFNHYDLEDLYQEILIRMYRSVQTFDFSGEQPFTNYVQC
MKYDLTTQDSTIKRNNAINDKDFEKLVMDLQPLIIRRIKTFGFNHYDLEDLYQEILIRMYRSVQTFDFSGEQPFTNYVQC

ERDUMLATHR DL AGENENNURANC SR 1L R

LITSVKYDYLRKYLATNKRMDNLINEYRVTYPCAIKRFDVENNYLNKLAIKELICQFKYLSAFEKDVMYLMCEQYKPREI
LITSVKYDYLRKYLATNKRMDNLINEYRVTYPCAIKRFDVENNYLNKLAIKELICQFKYLSAFEKDVMYLMCEQYKPREI
LITSVKYDYLRKYLATNKRMDNLINEYRVTYPCAIKR DVENNYLNKLAIKELIIMQFKYLSWMFEKDVMYLMCEQYKPREI

AL AV VAR K

AQLMHVKEKVIYNATIQRCKNKIKRYFKMI 189
AQLMHVKEKVIYNATIQRCKNKIKRYFKMI 189
AQLMHVKEKVIYNATQRCKNKIKRYFKMI 189
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X non conserved
B similar
>50% conserved

160
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