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Vil QEDAVRPBIILKES VIISDLP G YPNDIAIASR ISVAANGIHTYAHHLLMEQSLKYLKK G AIFLAPjy LLTS)gQ
VHFVQEDAVRPQILKESD IISDLPVGFYPNDKIAQRYQVAAKLGHTYAHHLLMEQSLKYLKKEGLAIFLAPVDLLTSEQ
VHFVQEDAVRPQILKESDVIISDLPVGFYPNDKIAQRYQVAAKLGHTYAHHLLMEQSLKYLKKEGLAIFLAPVDLLTSEQ

el Lotz 5L EPRS VAot L R b
SIJLLKKWLEIepgANT AVI LPEARIFl® KEIN KSIFVLKKQ |y |§E FVYPL DLQ PRIVL WFgaNFEKWKEDNEESS
SPLLKKWLQNNVTILAVISLPEAIFKQKSNIKSIFVLKKQSQQSLESFVYPLTDLQDPEVLRRFMKNFKKWKEDNVFR
SPLLKKWLQNNVTILAVISLPEAIFKQKSNIKSIFVLKKQSQQSLESFVYPLTDLQDPEVLRRFMKNFKKWKEDNVF
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