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IASSGTKGKRFMLPNAEYLIHQPMGGAGQGTQQTDMAIVAEQLLKTRK
TASSGIKGKRFMLPNAEYMIHQPMGGTGNGTQQTDMA IYJAE[NL LK TRJ€}
TASSGEI\XKGKRFMLPNAEYMIHQPMGGTGGGTQQ DMATIAAE[LLKTR]S
TASSGWKGKRFMLPNAEYMIHQPMGGTGGGTQQTDMATAAEHLLKTR|s83
TASSGWKGKRFMLPNAEYMIHQPMGGTGGGTQQTDMATIAAEHLLKTR|s83
TASSGIXKGKRFMLPNAEYMIHQPMGGTGGGTQQTDMATIAAEHLLKTRIAI
TASSGIXKGKRFMLPNAEYMIHQPMGGTGGGTQQTDMATIAAEHLLKTRIEN
TASSGEXKGKRFMLPNAEYMIHQPMGGTGGGTQQTDMATIAAEHLLKTRINEN
IASSGIXKGKRFMLPNAEYMIHQPMGGTGGGTQQTDMATAAEHLLKTREN
TASSGEI\XKGKRFMLPNAEYMIHQPMGGTGGGTQQTDMATAAEHLLKTRINEN
TASSGWKGKRFMLPNAEYMIHQPMGGTGGGTQQTDMATAAEHLLKTRAWLE[N
TASSGWKGKRFMLPNAEYMIHQPMGGTGGGTQQTDMATAAEHLLKTRRILE[N]
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