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M@ IITF IF§ V \YHEFGHF FAK SGILVREFAIGMGPKIF H|JMEGT YT R LPLGGYVRMAGWG DIYTEIKT
MKAIITFLLIFCVIVVFHEFGHFFFAKRSGILVREFAIGMGPKIFAHTGKDGTVYTIRILPLGGYVRMAGWGEDTTEIKT]
MKAIITFLLIFCVIVVFHEFGHFFFAKRSGILVREFAIGMGPKIFAHTGKDGTVYTIRILPLGGYVRMAGWGEDTTEIKT)

R TR T

G PASLTLIPNNGIJV RINLS[NE}Y DIYT LPMEIVT YDLED@NL ITGLVLWETKTYJQVE\HDATIVEEDGTE RIAPHEDVQY]
GSPASLTLGKDGKVRRINLSDRQVDQTALPMNVTAYDLEDKLTITGLVLGETKTYEVDHDATIVEEDGTELRIAPKDVQY]
GSPASLTLGKDGKVRRINLSDRQVDQTALPMNVTAYDLEDKLTITGLVLGETKTYEVDHDATIVEEDGTELRIAPKDVQY

O TE ME L es  olo

QNASIGRLITNFAGPMNNFILG VFI L|YF QGG §DS Nii RVQENGAAAK GL DPRDNIVAINENMKVTEW BLENE
QNASIWGRLITNFAGPMNNFILGVLVFIILAFVQGGVQDTSTNLIQVANGGAAQVSGLKTGDAIVAINKDKVTDWDSLKE|
QNASIWGRLITNFAGPMNNFILGVLVFIILAFVQGGVQDTSTNLIQVANGGAAQVSGLKTGDAIVAINKDKVTDWDSLKE

C A ATl T

VKPQKEENS Yy GVIENSILKTGIJKDK |RGG|R [BAWRG AT LAPNLKGL I T{¢

gt e sl T

ESUDL AGSNRDLGP S QESK\ANYIN . SIHQRL K|S

ALRENTQKFSKGDSLSVTVKRSNGQEETISVKPQKSQGSYFLGVSPVLKTGLKDKIFGGFQMAWEGATAILATLKGLITN

ALRENTQKFSKGDSLSVTVKRSNGQEETISVKPQESQGSYFLGVSPVLKTGLKDKIFGGFQMAWEGATAILATLKGLITN

UL VL e LU & LIIFL LD AR 3 LAY

FSLNKLGGPVAM PMSNQA NGL®S LLM MLSINLGIFNLIPIPALDGGKI MNIIEAIRRKP IMQEfE YITLAGYV|
FSLNKLGGPVAMFQMSAQASESGLISILDLMGMLSINLGIFNLIPIPALDGGKIVMNITIEAIRRKPLNQEIESYITLAGV

FSLNKLGGPVAMFQMSAQASESGLISILDLMGMLSINLGIFNLIPIPALDGGKIVMNIIEAIRRKPLNQEIESYITLAGV
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