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TSSWQKFERLNT AT KDVAQtA VSTATVSRAt N EKVSSSTRKRVEQAVtEA YS NS{ARNtRRNESKT VI V
............. MATMKDVAQLAGVSTATVSRALMNPEKVSSSTRKRVEDAVLEAGYSPNSLARNLRRNESKTIVTIVP
VSIS eI IRy A TMK DV AQLAGVSTATVSRALMNPEKVSSSTRKRVEDAVLEAGYSPNSLARNLRRNESKTIVTIVP
............. MATMKDVAQLAGVSTATVSRALMNPEKVSSSTRKRVE AVLEAGYSPNSLARNLRRNESKTIVRIVP
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