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MAKKKATF CQIACGY SPKYLGRCPNCE WSSFVEEVEVJSEVKNARVSLEGERES
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MAKKKATFVCQNCGYNSPKYLGRCPNCGSWSSFVEEVEVAEVKNARVSLTGEMMK TKPMKLAEVTSINVNRTKTEMEEF
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EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNE GIFEMANAGLPEVLNPS FLEEREEIG BIGSSIggy MEGTRPILYE QAL PTHJF
EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNEIGIFEMQSGGLVEVLNPSQVFLEERLDGATGS VVTMEG RPILAEVQ LVTPTYF
EGERHHTFRILRAVKNRFGSTNEIGIFEMQSGGLVEVLNPSQVFLEERLDGATGSSIVVTMEGTRPILAEVQALVTPTMF
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