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NTDB id 1177 A1552VC RS01165 WP 000422572.1 EDPIEFVHI®IK C 230
NTDB id 1016895 ABSY19 RS16470 WP 291120124.1 EDPIEF VHIZIKNC 239
NTDB id 1203 PSJM300 01605 AFN76401.1 EDPIEF Ha}s{elC 232
NTDB id 1019 ACIAD RS04205 WP 004922051.1 EDPIEF HI®¥NeC RSREM 233
NTDB id 1307 DR RS10055 WP 010888596.1 EDPIEF  HIBJKIN BDBJALR ALR RDMETI A TAAETGHLVMGTLHTNS 236
NTDB id 1185 GTF74 RS11940 WP 000350195.1 EDPIEFVHRRWKCL IYALRSALREDPD ﬁ 232
NTDB id 1176 A1552VC RS01160 WP 000350195.1 EDPIEFVHRRIWKCL WJALRSALREDPD S 232
NTDB id 1283 ACE17W RS02630 WP 010947729.1 EDPIEFVH@MSKKCL WINALRSALREDPD LA TAAETGHLVFGTLHTNS 232
NTDB id 1259 GC0O85 RS10305 WP 010947729.1 EDPIEFVH@MNSIKKCL WINALRSALREDPD LA TAAETGHLVFGTLHTWIIS 232
NTDB id 1194 PAKAF RS01995 WP 003084552.1 EDPIEFVHIMYJKKCL BMIBXALRSALREDPD LALTAAETGHLVFGTLHTNIS 232
NTDB id 1202 PSJM300 01600 AFN76400.1 EDPIEFVHI®SJKKCL BIBAL.RSALREDPD LALTAAETGHLVFGTLHTHIS 232
NTDB id 1020 ACIAD RS04210 WP 011182164.1 EDPIEFVHIRYKKCL WPNALRSALREDPD LALTAAETGHLVFGTLHTHS 232
NTDB id 1081 FDQ49 RS05335 WP 006581387.1 EDPIEFVH@MSKKCL WNALRSALREDPD LALTAAETGHLVFGTLHTHIS 232
NTDB id 1060 ABD1 RS04380 WP 000355489.1 EDPIEFVHRSKKCL WPNALRSALREDPD LALTAAETGHLVFGTLHTHIS 232
NTDB id 1040 HON27 RS13360 WP 000355489.1 EDPIEFVH@MNSKKCL WNALRSALREDPD LALTAAETGHLVFGTLHTHIS 232
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NTDB id 1177 A1552VC RS01165 WP 000422572.1 310
NTDB id 1016895 ABSY19 RS16470 WP 291120124.1 319
NTDB id 1203 PSJM300 01605 AFN76401.1 312
NTDB id 1019 ACIAD RS04205 WP 004922051.1 313
NTDB id 1307 DR RS10055 WP 010888596.1 Q 316
NTDB id 1185 GTF74 RS11940 WP 000350195.1 MUGGGRVA@EIETIM 311
NTDB id 1176 A1552VC RS01160 WP 000350195.1 MUGGGRVA[GIEIM 311
NTDB id 1283 ACE17W RS02630 WP 010947729.1 AWKTI RIIDVFPAE BUAGGRVAAIRETIM [¢ [ 311
NTDB id 1259 GC0O85 RS10305 WP 010947729.1 AWKTI RIIDVFPAE BUSGGRVAAIREIM [¢ [¢] 311
NTDB id 1194 PAKAF RS01995 WP 003084552.1 AINKTIDR DVFPAE KEMVREMLSESL[ VI MIGGGRVAARIEIM PATRNLIREWMKVAQMYSINIQTG 311
NTDB id 1202 PSJM300 01600 AFN76400.1 AINKTIDR DVFPAE KNMVREMLSESL[®JAVI MUGGGRVAARBIEIM PAIRNLIREWKVAQMYSNIQTG 311
NTDB id 1020 ACIAD RS04210 WP 011182164.1 AMNKTIDRIIDVFPAE KBMVRWMLSESL[®JAVI BXGGGRVAARIEIM MPATRNLIRE[@EKVAQMYSBIIQTG 311
NTDB id 1081 FDQR49 RS05335 WP 006581387.1 AINKTIDR IDVFPAE KBMVRIMLSESL[§AVI BUGGGRVAARIEIM IIPATRNLIRENKVAQMYSINIQTG 311
NTDB id 1060 ABD1 RS04380 WP 000355489.1 AINKTIDR IDVFPAE KBMVREWMLSESL[®JAVI BUGGGRVAARBIEIM MPATRNLIREINKVAQMYSINIQTG 311
NTDB id 1040 HON27 RS13360 WP 000355489.1 AINKTIDR IDVFPAE KIJMVRIIMLSESL[MAVI BUGGGRVAARBIEIM IPATRNLIRENKVAQMYSEAIQTG 311
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